
 

En este análisis auxiliar del estudio RTOG 9601, los investigadores validaron un panel 

clasificador genómico de 22 genes como un biomarcador predictivo de metástasis a 

distancia en hombres con cáncer de próstata recurrente después de una 

prostatectomía radical. La cohorte final incluyó a 352 hombres, el 89,2% de los cuales 

eran blancos. Se encontró que las puntuaciones del clasificador genómico en la 

cohorte final se asociaron con un riesgo bajo en el 42% de los pacientes, intermedio en 

el 38% y alto en el 20% de los pacientes. El análisis multivariado reveló una asociación 

significativa entre la puntuación del clasificador genómico y las metástasis a distancia, 

la mortalidad específica por cáncer de próstata y la supervivencia general. 

Los hallazgos de este estudio representan la primera validación de un clasificador 

genómico basado en el transcriptoma completo como un biomarcador predictivo para 

ayudar a guiar la toma de decisiones en pacientes con cáncer de próstata recurrente 

después de una prostatectomía radical. Es posible que se necesiten estudios 

adicionales para ampliar aún más la cohorte analizada y permitir una mayor 

generalización. 

Referencia: https://jamanetwork.com/journals/jamaoncology/article-abstract/2776225 

 

 

 


